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Abstract

The detection of Salmonélla typhimurium, a edusative agent of an enteric

disease, by enzyme linked immunosorbent assay (BLISA) has been accepted as the quiék

and accurate method. A specific antibody has been developed by immunisation of rabbit with

dead cells of Salmonella typhimurium. The autibody collected from the rabbit after the last

3
injection on day 20 dilution 1:10 and antigen 1:1OScell/m1. are suitable for the detection. The

7 3
antibody of dilution 1:10 able to detect Salmonella sp. at concentratin 10 cell/ml. No.

. 3
differance in detection between the presance cell concentration of 10 cell/ml. in suspension

with or without formalin has been found. The antibody give cros-reaction with S.typhimurium

S292, S.typhimurium S96, Bacillus spp., Pseudomonas spp. and Staphylococcus aureus but

showed no cross-reaction with E. coli.The standard deviation of OD obtained from intra-day

and extra-day was 0.00-0.618.
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o ] 1 o 1 o adda o
nnAIeteANe seifiulddumadia ELIsA Thidhlianusumnzuazaiuge annse
° ~ a a S o Py 1 Y A
SwunqdunianTonnSinams ldvaevila  Weduiluiiihe azan uazhidesldinieaile
o
¥ o ~ a A
swung dadheededldnnudnngyguazmsasaovnlsz@niamdugaie fioezldanu
1 9 [ 1 oo add =y o [ v A
wiud linhu RIA ud ELISA Adududsmiauluesiimaimndudenuiony
1152908
(-4 o~ s L : Q' Ig
mIwauunAlia ELISA lun1sasaevn Salmonella Tudiegnwemiluasausn Suiu
13l a.¢1. 1977 Tab Krysinski Uae Heisch @I usaaumenuasasiasuuidungod cellulose -
: 1 { 1t o ~aan " " ) A -] /)
acetate  MMIuANAWATINGATeen  AuneuRUBAYBINTEMENlaNNS WA UIYan
L A 1] o 0N e
19881 (anti Selmonella typhimurium flagella serum) m"hJ é"lx‘]ﬂimﬂhlﬁﬁ’lﬂgﬂitj‘lﬂﬂﬂ 1Y goat
anti-rabbit serum Arnandueu lanfilefeendinaasly dreen @uduansnlaesi Tumud-
° a o =1 :‘ ~, J . qe . ¥
fu mif ldndnsusinisima dlfuudaues 14adh F50Tuuuy indirect technique UANT
3 1] [:) 4 ) L) QJ
naaesil hitszauanudule tleannuoudued liuigqns
A aa o
Tl n.e. 1978 Minnich I&vmsWannnisdhidueuduefuSans Tasuonen 1gM
¥ & a ana A dyy . P
oonldmaeud 1g6 Fvezeunsoudilymmsiiadfnseduilaideenis1d (cross reaction)
o) o a s g & d 1 1 3
annueudved liufuueudisuveusedunily  Saimonella msusn IgM oonw Mld
o
Tae3% InsnTansviluaznaaoun1usgniaae gel electrophoresis
il A.f1. 1983 Robinson UBAME %ABINT1Y  monoclonal antibody TunsATIIM
Samonella WU SM1TOATIVNT serotype 14300 94
1l 7.91. 1989 E. Prusak Sochaczeewski iia JH.T Loung 1d%nsil5uilyumaiin ELISA
] 4 o o o o
Alinadluneensy Tashaail
- MIATUBUALIY
Y] A  ada 0
- m3 MueuAuednlianudumzinnzes
- doneu lanidmiunsannanueudued

Aada a = o
- 'mmnmnuauwuaﬂé’wmu"lexm
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o s A o
- m3dndszanianveueu land
A - &
- mydsnnazmidumldsaulumsinfouman
A A o o ) a
pilszassupamsfne Ae iovznaaeuiledunifinadenulweunaiia ELISA
. 4 dada o
uazlfuiganszurumsvaeel 1WNoas 194 Salmonella spp. MY Inogluomis
Tuilogiiun15as29m1 Salmonella spp. 1dNMsviutugansanda ( kit ) velumams
fmsumsasanluemns 1dun
- Bio-Enzabead Salmonella Screen Kit 1% monoclonal antibody 2 ¥iif
- Bactelisa Screen Kit for Salmonelila ¥ polyclonal antibody $UNZAD Salmonella
- TECRA immunocapture ELISA @579 Salmonella 11911115

¥ t
- ELISA Kit A329% Salmonella Tuhwaziiuie

eulainlflumsfianain
o?al ) o A a A a =) o A o J
wu lanimngaudmiulFlumsfaaanueudnurisueudued alsliguauiinaall
[ =Y =y A | U o
1. aansoialsz@ninmusaeulminfiyiumegluvinaunTuniyld
o A da é o v W ' o ~ a
2. U lpilianuadesifiesimnsauiy mduiuszninueudinuuauoudued
1] A & o - " Lod 4
3. finy -NH, -SH, CHO fludu ¥z liFeutuneudnuvoueuduefnazndionnsion
@ Aa A =
funds szdesgadulss@ninwiiosiige
A 4 L) o ~ g
4. wu'lniiFeusgiuuoudnuniousudued wwdedinruatusiiluvazimnansway
RPTGITE( IR
a H
5. pulanilismgauasuSqnt azaeth14a
a’ a A A ] ~ o
6. myialszaniamveaeulanl IinTesiiosngn iy anlnTns T Tnlimes
A = n A ~ a A ~ IA a 4
wulaninidou 1 lunmsfaaanuoudnuviousudueh fvawrila  udandvwnniegas
4 2 -
9 horseradish peroxidase %30 HRPO Uag alkaline phosphatase H3D AP %994 2 Filafisim
gn flszd@ninmuazanuedesiige ful¥1dun aunsadeoudu Tilsduud igadelss
o o~ A o~ o) A 1 Q
ansmn eulaludazailaeslidumasaiuandedy
A L) = \J
nmsnaaeslimsnFouioueoulainlFlunmsdananueudiued szwi19 HRPO uaz
[] a 4 a s Ud
AP wuhmsaananilfSnannududuveveu lmiltes Aaunsaldnnulliumsanaizy

: ~ 4 a o A
geluiiaresriia uaziow lanfilimsmouluiealfidms 1914anhitiviemensd



22

rHaveIFUAIAIA

ity 1§ e lanfitflon1d fie HRPO uaz AP fumasafildozdeediamumnzauiy
ﬂﬁﬁ?mﬁnﬁﬂﬁu wmsdezRndumasauazinmiudofios Wdumasmiususuenland
wadiRauinfisufum op NI

reumsewmdsshmsngalfisedewene Tasmsdumsaildmgal§isen( stop
solution ) tenlAuushitios hiddumasadufumsiilmygalgasn

HRPO lufifiosnnnnd AP tilessinsimgaah fumudhudledudniuaziie
ApMIAILANAIY

Orthophenylenediamine %58 OPD flowl#iiluduaasa Suiheziumsfideldifa
MINY ( mutagenic ) OPD fiewldunnd T™B, ABTS iifpsniniludlfdnihlseansama
nh uazdftievedludeiivanzen fle 4001 msazaeidiesi197e citrate/phosphate uag

M lamdouelad dludufusnuieasion’l’

<8 a -~ a sy of
MInsAeuAlUNIBL AT A URI VB INT
MIAsIuoUAUNTOUBUAYDAYUAIYDIWAR unannlgnieszninluanga
o a A a a ' a d S
vounaanuueuAnunTououdued  lusiuveaTusAuiiily non polar HivBUWAN UBLYDA
a a ] a a =~ y
weudwuvSoneudved WumsenivzaTueudny vieueuauedliaaoyld Selimsldes
P Py wad ¢ =] [ o A Y ’ b
niguanianglelumsass  wu Ssdunnn vfemsldlemuesa nia'lslasaassn ngasean
ay & A .
alaa vie poly-1-lysine
. ) a -] 4 ' ]
Solonen @ Vaheri naanalénsalelasnaesn lomuea uazngmisead laa wud i
g L. 74 o L ) = A L]
annsodfulyamsase 1R uasduih liguenidveweudiouanas msldasdu 15 poly-1-
lysine oziwuszANEAMAIASY  WaethemslFAY polysaccharide antigen 1482 protamine
sulphate ( histone ) MIATAUBUANUNSBUBUALDA B19ldmIazauiWieseiulsedng-
M ni_u #13502010 carbonate/bicarbonate RIOY 9.6 ATATANY phosphate buffered saline (PBS)
fitey 7.2 Wudy
« o ~ g 1 [ " A
mM31¥ coating buffer sz ldanu Tl lunsdiaszvaty dansnaléfuueudnuindiy
a § 4 9 '
vouvamazueudnuiluelafe wu m3l¥ sodium deoxycholate mM31¥ monoclonal
Y a o o o A ') o1
antibody UNFANANIIAIATILURITRUNan Tallnnudiluidesldasasaetiviesdie

[ Y 1 v o Y 9
i Tuudazsiereza Nyt
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o o o a
UNN 3 YUAUNMIAUUUINU

1.98un3d
Salmonella typhimurium ATCC 14028
2.qUnsal
- microplate reader {182 washer
- centrifuge
- Spectrophotometer
- Autoclave
- lﬂéﬂi‘f;‘i
- Qi 37 ®u.
- Qi 4 %« uaz 20 .
- Flask Volume 9410 2,000, 1,000, 500 t1as 50 ya.
- Microtiter plate YU 96 HQU
- Micropipette
- Pasteur pipette
- Pipette YU 10, 5, 1.0 llaz 0.1 Wa.
- Micro tube
- finnes vua 2,000, 1,000, 500, 250 Uaz 100 uA.
- AIZUNAN YUIA 1,000, 500, 100 tiaz 50 ua.
- mumm&%

- HaoanaaaN

3.msiadl
- NaCl
- KH,PO,
- Na,HPO,.12 H,0
-KCl

- Tween 80
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- NaN,

- Gelatin

- Citric acid

- Na,HPO,. 2H,0
- Na,HPO,

- NaCO,

- NaHCO,

- Formalin

- OPD

- Goat anti rabbit IgG serum
- HC1

- NaOH

BMIauHUMSI
1.m3n3eae Saimonella typhimurium ATCC 14028 (aseptic technique)
1.1 19 1oop auWlounas faWidu Moo s.iyphimurium ATCC 14028
910 stock 841y slant 8aly media 111Uy 37 O, 48 %1,
1.2 et ldiunmeaslusuems Tasss spread plate 1l 37 %, 48 .
Wedlumsiiusuesad
13 wioudamuduveudioilldnnde 12 Taold Nac1 085 % nTuvaen
naaoe lugibu
1.4 WuswuTnlafi1ae35 standard plate count iomamududuveude s
wionIdesiaududy 10° waadoua.)
1.5 theamusuveude 10° waddoun. 1Ay formalinlildaamuduto.2s o
1l 72 %, 1 v areUMsTFIAveuTeTasnsm spread plate
2.mslaSan Antibody (aseptic technique)
v y — 2
2.1 lumsvaaesilldnseawduug New Zealand White thmiin 2.7 ATanfudeonn
mainmaluladmsndadad aszmaluladmanyas aonfumalulabwszveundudgu-

NMI5ANTZUN
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4 4
1 d - L4
22 msdaaitingzaw sriademionlude 15 dududend vTinuluy Taedass

2
i
o v o
dose 1 RA 0.1 ¥Q. Tufun 1
v d
dose 2 BA 0.3 ua. Tufun 4
dose 3 WA 0.5 ua. Tuhudt 7
o d
dose 4 A 1.0 ua. Tudun 10
v d
dose 5 ﬁﬁ 2.0 uq. 111’)11‘7! 13

\ 2 4 s 4
feaunmsdannasdesihmanzieufen Ussuim 2040 uaiieusndiufonaaoun
Ty = L4 , d
Wwameudued dueudusdlmmesdeluganeaunsafiszdanszduldin
2.3 MImziden

< S 4.
- mzdeanndwdendiiiluy afiar 2040 wa. Hulunasaneassiiiums

siFeuds
- dai B dessuiuiiudouiigungives
- 1 100p HAuMIETE S uzey quasadinly Wheudeanganndivaea
- 814 1oop 7118 Wazem
- PudoaudiBuil 4%, fefu
_ idaladislduasa centrifuge (1%f pasteur pipette ﬁ‘ah@;auﬁ'a)i']uﬁ 1,500 g
5-10 W#

1] 1 & ) ’ -4 -3
- leefulale microtube HiHumsstudsudnasaas 0.5 ua. Aanain
Wyt 20%.
3.M331A3z# ELISA
- -9 1 A
- infoumandie Ag 100 luTasAasmau vud 4% fnfu
- hanandne PBS tween 3 A4
. < 1 ] .:{ Q

- block A1t 3 % gelatin 11 PBS 100 luTnsdasasvqu wuf 37°%%. 1 v..

’ P

- 1 unaneendy PBS tween 3 A3

a ay : - ' v d o
- WudFsunnnszaw 100 luTasfasAsnau tud 37°%. 1 ..
»
- $hamanéde PBS tween 3 AT
- 1AY goat anti rabbit IgG serum ANWITUTY 1:4,000 100 luTasdnsAnqu

o
yun 37°%%. 1 ¥.4.
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2
- 81uWand1e PBS tween 3 A4
a a ar 4
- AN enzyme substrate 100 luTnsdns/maqy Yadonszawredetiostunas Wun
gangiies 10-20 i
- ngalfnsendensa dala3n 4 N 50 Tulasdnsdovqu
" s L] q A
- imemanin qldinansweaniu 81 0.0 Taul4inT04 microplate reader #1 492
wluag
a d & P
MIIATSHINANY INAMINAGDY
ay o d
SEMsInae
o A 'd G’l’ [ - | ) a I'd 9/ 9 9 3
MMIAATIEAYNTUABWFWALINUNITANTIER ELISA (19 3)ualénnudy
9 - ~a =1 c’a’ ~ o as o dy
JuvnipUARUIAZHOUALDA MUTUABUMIUATISHUABLITAIN
LMIMEAZNIvINZaNYeInNNTNT Yo UALDAIBZ I UAIOY
act o d
SEMmaTzy
LSS U UAIIY
a A L. ) 9 s
9001910 S.typhimurium (Ag)IN stock ANMDNIU 109 1radane
A Aaa A " A aa
finaaas W ldanududuveadodiu 108,107.106,105,104,103,102,10 uaz 1 raanoiiaaans
Tao 14 coating buffer 1uaTde
o 4 4 a a
Ainden 14 linSeumanvquaz 100 lulasdas Tasliuoa® 1 waz 2
& ﬂ g 9 9 1 A Aaa = 0o o Yy 9
nuoutluanududu 102 waddeiianans Sesmudwuanududunanatouasy
- o o
2.MIMTULDUALIDA
~ A Q'I 1 (-3
-euAvean ldnndsunszmeotihwiesnlild 1:10,1:102,1:103,1:104,
1:105,1:10 uaz 1:107 TaelFasazme909719 (diluent)
A Ao ] a
“Audsunszmevquas 100 lulasdas auuodluuurueu Taeldunn
a’; A ] e’.: A § Qs
A nawoutluaude919 1:10 wih 192 B sananiluanuidens 1:102 miSssnmudrdusuasy
A A a
ynanududu Fezimie 2 uon G uaz H) WAy blank TaemsiAy diluent
2.MIMANUEANMYsIMslFipualnuidmnwualumsazaeni formalin uazlidl
formalin
aey o d
EMTIaNzH
o a d 1 A o s I’ 9) q 9/ o Ao
MMsARTETFUROITUMIAATIEN udD 1 udlduouanu luasazanehil

formalin 18z 143 formalin 1WanlSoufiouna
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3.msmfSnamsaaeudvedveenszae
acg = d
FEMIIAIEH
1.M3I999 1B UAIIY
A i | a
Menueuanuliidanududuiimnzauaunanisinsizi ludel
o 4 4 -
“ndoumandrououdnuinududuiimunzeay 100 Tulasdnsmau
miloufiunnugu
-] a =
2.n131999 19U UAVDA
ovBUALRN stock YBduAaz IR Idanudududans
a o 9
AATIZY ludie 1
a ~ L= ' [ Y a =~ = o P .
-maAuteufuofveudaz iy IMauueuavefvesiui 1 Tuuedn 1
0’ o A A : (-] Q ar
uaz 2 e uazTui 2 Tuuoah 3 uay 4 Mo Sesmudrausunsuyniu
= aaa a %7} . N o d & o =y é
4.m3fAnylfiTenveaeufivediy S.typhimurium 2 MeWug§IOIoULANTERY
asy o d
MY
o = S 1 [y a o 9 v a
MNI AT URSINUMINATIEH IUde 1 udnldeuveudpuin S.
typuimurium ﬁlu S.typhimurium S96, S.typhimurium S292, Pseudomonas spp., Bacillus spp.,
. A a aaa LY Y
E. coli U Staphylococcus aureus tianfFouiisumsinailgnsonduiouaved
5.MIMANNUANANYBINANITNARBINNaae Ul U WA IfUHEZ IS
ada o d
IEMPAATZH
o a ¢ 1 A 'Y a P o a ¢ oy
MMsAaTeAu@eItumsAnsziluds 1 Tasvimslasizvan 2 man

o a o’ o @ 3 1
tagins ARy lwanzdeanulutuda i wenfSeusuanuuanadaueinanisnanes



.:1 A '
AN 3-2 inesdmaniu LP 35



< 2 A i i Y - - ¥ ' a 4
MAN 34 UARINITRAIYD S.typhimurium Hﬂlﬁ“llﬂﬂﬂ Vein iWﬂtlﬂni:ﬂ']Uﬁ;']\“m'NWUBQ
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HNADANTZAIUNIN slant

= o '
AN 3-5  MIUINFTUNIABANT e

{ a 4 A
AN 3.6 uamsmsindeunsumuuy luTns lamasinanyiia 96 nqu
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d‘ = - =) A Y o = oA w =
AN 3-7 uﬁmnmﬂaauuauﬂuamwa“lwmﬂgnsmﬂuuaum%u

A 3-8 uamamsngalnsn laemsiaunsadanigan 4 N
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unii 4
NaNINARLY

Lanmasnzimnzanvessmududuevivenuazuendioy

MINMINAReRLEsuIAnIzme 2 1 Ao H-73 ez H-74 Wemaanziimansaves
anududuvoueuAuoRuaziouAuie 1 ¥ lumsnsremide S.typhimurium ATCC 140281ag
% ELISA SusnaunsofissannnnsmussamsnasssimmsnBeuieuseuduefiuas
uouduluamudududien 18nadannd 41 uaz 42

Aaaanuduiussznine ob. fuanududuvewoudny

B:uaadnanuduRuiszning oD, fuanududuveounuod

—0— 1:10

o
[
4

—o— 1:100
—a— 1:1000

—X— 1:100C0

OD at 492 nm.
o)
o1

o
>

—x— 15000000

—X—
KX ——X——x

1 16 ¢ 1 16 18 1 10
Conc. Ag.(cell/ml)

a a a A o '
NN 4-1A MIMAATENIEANUBIANNITUTUVBILBUALER ; HBUALBANINETUNTZAY

H-73.
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o
(]

OD at 492 nm.
o
o

04

02 |
\X
0

Il -
T 1

10 16 1 16 10* 16 13 10
Conc. Ag.{cell/ml)

—0— 1:10
—o— 1:100
—s— 1:1000
—X— 1:10000

—x— 1:000000

A A =" L)
Ml 424 MmImannzimingauvesnnududuvseuiuod : uouAvefINd

H-74

wdnnmslunsienanziimnzauvesamududuveweuduefuazuoudioy Tas
nfivnandunsniinmdudud 4 Aldkansaseiafigedadunsmlifusedosannsdin

Al 41A uar 424 weayd1dh ueuRvedfmanzeaudie 1:1000 #l¥Han1sd
inszviangalun1sine ELIsA Fadunslues 1:1000 exliwandre 1:100 udthldaamudy

E 4
du 1:100 vzAunlfoaouAUSR
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08 |
07 L

06 1}

0D at 492 nm.

0.1

dilute Ab.

1:10000 +

1:000000 1 &%

P P a
NN 4-1B ﬂ']iﬂTﬁﬂ133“1““13“””9\1?\'J']lll{lluﬂu‘llﬂ‘illﬂuﬂlﬁu :

H-73

HOUALDANNFTUNITZAY
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—0— 1:10

g —oc— 1:100
o~
D —a— 1:1000
-]
a —x— 1:10000
O

—x— 1:100000

2
\X
—_
KAy X —x

0 — i . "
1 1d ¢ 16 1¢ 10 1 10
Conc. Ag.(cell/ml)

d 4 o —y a’ 1
AN 4-2B MIMaN SNz auuainNuItui vy e uAny ueuAusfnINFTunseaw
H-74
= ' a =
INNNA 4-1B way 4-2B woergt 1441 uoudouivinzanlunsdinu ELISA
A : A R 3 g
A9 1:10 FannududuSuduae 109 waddeiadansmizaziuanududunldne 108
aanoNaaans
2.MImAaNuuanmeveInslfueudnuiidmnunlumsazaenil formalin uazlaidl
formalin
a ' ¥ . . 4 o o Ha
msTeusunuuanaeesns ¥ S.yphimurium Ndawud lumsazanohll
] & [ o1
formalin a2 3l formalin FeeznSoudsudundazanudududo 108,106,104 wadde

A Aaa o J
fadans 1AAWn NN 4-3, 4-4 uaz 4-5
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—X— No formalin

—0O— I

OD at 492 nm.

1:10 1:100 1:1000 1:10000

dilute Ab.

d A dﬂl
Al 43 nslnlSeufeuanuuandmvesmnsl¥ S.iyphimuriom ATCC 14028 fidfenmud lu

4 \ 4
M3azauNY formalin 1az Taiil formalin AnNududy 108 1vad/ma.

~—X-"" No formalin

= formalin

OD at 492 nm.

1:10 1:100 1:1000 1:10000 1:100000

dilute Ab.

P 4 Ao o
amfl 44 aswlufSeudisuanuunnaeuesmsly S.typhimurium ATCC 14028 Nedfenwualy

d L] d o
158220 formalin 1@z 1% formalin NaMadudu 100 1wad/ue.
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2.5

H——

g
; 1.5 X~ No formalin
-]
L
g 1 T O formalin
5
0.5 +
—_—
\ /%
0 t t t g —
o [=3 [= [= [=]
= &8 & & 8§ 1
- = - o (=4 m
= = S
i .o
L]
dilute Ab.

= v A w
Al 45 arlnlSeufiouanuuandavesns ¥ S.eyphimunium ATCC 14028 fidenmud lu
PR ' P2
a1sazanefil formalin uaz 13l formalin Aa1mdudy 104 wwad/ua.

LM 43 manSeufiouamuuanseveamsld S tiphimuriom ATCC 14028 fidfer
mudluensazaeiiil formalin uazill formatin finududy 108 waddelladansnui hil
ANUUANANAUNWADA

PNAMA 44 manSeudieuanuuandsveamsl¥ S iphimurism ATCC 14028 Tl
imudluarsazaefil formalin uaz Wil formalin Ainududy 10 addedaaansnuhiia
P97 1:10 uaz 1:100 Ianuuandsnusdfitioddy

nnamil 45 manSeudisuauuandvesnsld S tiphimuriom ATCC 14028 R
muAluensazawiiil formalin wazlill formalin Anuidy 104 waddelaaaaswuhitany

P99 1:10 Hauuanaeiusdaiiiadey

3.msmuauﬁuaﬁ"lmne%maﬁ%’umzdw

a AJ "y A 0"
waimsnszduldnszawadaneudvefiudrnsimanzideameuendsuun
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4 @ ci
a1 lawmes 1dwadinIni 4-6

3 —
= [ ]H-73
WH74
|
H-74
H-73
|

a ' a a 4 Ao ' = 1 |9
NINN 4-6 ll’dﬂdﬂ’luﬂuﬂljﬂﬂ1¢Ilﬂﬂ‘i‘ll’t)~i°lfill‘llﬁ~iﬂi$ﬂw H-73 1oz H-74 wmz'lﬁ"luma'm

Y

o = a
1 939UN 55

v 14 H '
nnnssgnunmsaieudvedziisinaniniusudeiui 26 FasiilFinugaga

o £ Y =
HAZATANNIZUT N UILLAIVIAAN

aaa a [ v P
4.msanlfisenveaueudvediy S.typhimurium 2 MeWugfIazIvoLUANGY

4
U
.

UADIYO S.typhimurium

=

dy A YA =] o a a
Msnaasatimes: ldnnsandennusumzvedouauoan

' 4 v J d:l aa & v . .
ANTYNUT 2 NN UTHATITDLUANLT DU q"lﬁ'un E. coli, Bacillus spp., Pseudomonas spp.

Ia¥ Staphylococcus aureus 1dnadanni 4-7 uay 4-8



—x— 10

— %x— 10
10?

—— 10

—o—10°
= 10

Ag.
—0— 10
—o— 10
—a—10

)
1

1

05

| ]
T l
N L

“Wu Zgk 18 po

000000011

0cooo0l-L

0ooool-L

0oooL:L

0001

0oLt

0Ll

dilute Ab.

o’

f1NIUIVDY Anti-S.typhimurium ATCC 14028 serum N S.typhimurium

4-7 uaalnns

]
NN

S292
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Ag.

3

2.5 10
8
; 7
'E —an—— 10
215 6
o —x— 10
(] 6
o 3 —x— 10
4
10
0.5 3
+ —+— 10
%%E 2

2 8 8 8 8 B =8
= — = =] =] =] =] —e— 10

= ¢ £ 2 § B

- = — e

dilute Ab.

J . aan [ 4 N .
AN 4-8 1aAlfN50109 Anti-S.typhimurium ATCC 14028 serum 11U S.typhimurium
96
P q1¥d . . 9/ 3 w o o 9/
NNNNA 47 uaz 48 uaadliiiun S. fyphimurivm udvzaeenediug femansolvina
un'ld
1] 3 -] o e al g o
MsuanInamIs oueasegluglussmsiuiesninnanisinlfisofugeuuniise
A v ; 4 4 ¥ £ as J & o ann
ouq Minadeudvdumziiodedemsdnyt ¥ ldnadeiineil 1 uamswalumsmhulgnse
VYBIMOUAUBANY S.typhimurium HU¥BULARSBDUY
A o g 4
nnmsNzn Qaunsdnidly S.yyphimurium Yisiuilu ATCC14028 , $292 HBz 596
A o A &
Tnavanvua duienuaiiGedidulinade E.coli v:1¥naauiienua Pseudomonas spp.9g 1R
3 o \J 5 ¥ z
nauanmwzinnudutuveeufuefnnnd 1:10” dauie Staphylococcus aureus oelvina
4 A S Y | 4
vaninnudutuvesueuAuefunndi 1:10 wai¥e Bacillus spp. v IiauInAIn Mgty
a ' 423 4 a 5 6 o yud
vasueuAUBAgIND 1:10 Fananududuseudved 1:10° uaz 1:10° szdaldnarududu
) 1 T 1 s A 1 4 ~ 4 7
109 uoUAWMINANTMTBIMAY 107 iraddelnanns dauinnududuneudued 1:10 azia
'llgd Y 9 a [ A Y @ 6 1 A an ¥ 9 S a =
Anmududunsudnuinnnimiahny 106 wadneiiadans dauanutuduteunUod

3 2 [ § = 1 Y W 1 A an 1
1:10 a2 1:10 mz'm"lﬁ'ﬁmmn’:’wﬁ'mmummumnn1114'§'am1nu 10° 1anaoNaaans a3
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~ s i s ] [ ot
amududueudved 1:10 aunsadaldnanududuseudnuananimSowiniy 104 wadde
Unaans
A -] DDA [
m31af 1 ueraawalumsinlfiSe19es anti-S. typhimurium ATCC 14028 serum AU S.

. . s J A
typhimurium 2ewWuuazieuuniifedug

e LOUAUDA
fuidens| 1:10 | 1:10%] 1:10%| 1:10%| 1:10% | 1:10°
S. typhimurium:ATCC 14028 1:10° + + | o+ |+ | + +
1:108 s o+ |+l + ]+ 4
1:107 N
1:108 + + |+ |« | + +
S. typhimurium:S292 1:10° + + |+ | ¢« | + +
1:108 + + + + + +
1:107 + + |+ | + | + +
1:108 + | o+ |+« | + | +
S. typhimurium:S96 1:109 + + + + + +
1:10% + + | o+ |+ | + +
1:107 + + | o+ | + | + +
1:10% + + |+ |+ |+ +
Bacillus spp. 1:107 + + + + + +
1:10% + | o+ |+ + | - ]
1:105 + + + - - -
1:10* + - |- ) ]
Staphylococcus aureus 1:108 + + + - - -
1:107 + | o+ |+ | - ) ]
1:10% + | o+ |« | - ] ]
1:10° + | o+ | £ | - ) ]
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E. coli 1:108 ] ) )
1:107 ] o

1:108 . ]

1:10° . N

Pseudomonas spp. 1:10° + + +
1:107 + |+ | 4

1:10% + |+ | +

1:10° + e | s

5.MIMANUUANMUBINAMINARRIIWIMALINY ez TEHNeIU

mmaNusandvewaninaassliu@eity uazszunety szldmsdulams
an v A ] 4 o Py
aod Taeldnsmandlesnnasgiu (Standard Deviation,SD.)¥8d1 OD (N 1Tw1de

4 ds
HaRuAMARRBUYBIdayahmIAael 1]

H 1 ] 1 A J A Q ar w
M50 2 uaadrnveIRuleuuuAT UYL OD inadeuluiu@eriu uay seniniuy

ma«wiazﬂnm‘t’fm’l'mmuauﬁ‘uaﬁ

dilute Ab. %9983 SD
Juideau gn T
1110 0.016738-0.383472 0.016738-0.507658
1:10° 0-0.358841 0.020559-0.330438
1:10" 0-0.223374 0.030898-0.329828
1:10° 0.05167-0.191772 0.099167-0.578251
1:10° 0.02542-0.063048 0.029394-0.618565
1:10° 0.015707-0.221239 0.012859-0.649977
110" 0.013322-0.138362 0.02613-0.507628
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unfl 5

unagluezdoravenus

A A ' d
1UNIATIYNUYD S. typhimurium ATCC 14028 Taumaila ELISA NUNA 12N
9 o\ Q ] z A 8
audemsfnu Iaeldnaiindandres1iide S. typhimurium ATCC 14028 Ainmududy 10
1 A A = ) a ) ) A os
wadneliaans uazaNutuduveueuAUefAfD 1:1000 YsETuN Idonnszaelusun 20 nds
a A4 &
MINAYOAT TN
o
NMINAABINUN formalin 9ziinalunaNududuvenBUAVALEZ LD URALIY
\J g A 8 \J o an 1] L] as e L A L)
URANMTNTYINTUAD NuaUARUI0 waddeliadans v liuana A uMeada dauiend
8 L] o~ an 1 Q A oy . A "
19U 10 raadeiaaans szuandtunaududuteufued 1:10 uaz 1:100 druNLBUANY
8 1 [ oe 1 a’ A L) 13 G"
10 radneiaaansswuananfuiaMududuveouRuef 1:10 winiu
a a ' ' - | o ™
msaiTnuueudusivenszaenuierainlduFnugaluiui 20 unniu
a A A4 ' A |a a = v P v
usnfisudaerdn 1 lunseae BalSunameunvefszasnlutszernifuazszanaioinedg
wamsinl§isorveaeuduedny s. typhimurium Anmewuflinansnareudluuin
A
E.coli Wnailuauluynnnuidudu Pseudomonas spp. 1z 1dnauinmmeinnududuvosy
a ] 5 PR a 1
AUBANINNI 1:10° Staphylococcus aureus v 1RHauIniaNUduduvsIBUALBANINAT
4 ) d a ' 4 5 4
1:10" uae Bacillus spp. 9z Wwmnnfianududuveneudvefgind 1:10° deiinnududu
~ 5 6 [} A ~ 1 1 [ 1
wouAVed 1:10° uaz 1:10 vz3aldnanududueudiny nnndmSenihfy 107 wadne
A aa v P A 4 o H a ) " W
Jadans drunanududuneudued 1:10 -9zialdnanududuneudmuinnimSeamiiu
1 oy Qo ~y 3 2 a’ A L)
106 wraddeliaaans aruanududuteudued 1:10” uaz 1:10° szialdnanududunoud
¥ 1 [ 1] " r-Y-% 1] ~ -2 A
U THIeALY 105 addeladans dauanududuneudued 1:10 emnsadalédnany
Wudueudnuunnimsianndu 104 wradneiiaanns
U d' [ = as ] ar d o
fanudissuunasguveod lunsnasedluiufsrdunazsenieiuildesd
A U A\
anuAMAINTBUBYsTNIN 0.00-0.618
2 o ) Y 3 a ad a 2
nnmInaaedlimdimuisaimsfnudefmnududuveseudvefnnaatuinlay
P O a a Ao 1) A as a o g YA o
msfisuduneudvefuasguiiied nie matannnszuunskiauoudved WMinnudunz

3 -] g A H s 4 A
nnduudini hilnaseuemludiousvemsduqre 1y
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MANUIN N

MIATIIN Salmonella spp. Taa38m
L4
JuaBUMIM
¥9020619 25 TV 1ANTUBINIS nutrient broth 225 findans

2

. o 3
i 35°c funm 24 $2lu
1 o y doe . a A aa
Tdd20819MLiudn 3 loopful 891U M1 selenite broth YT 10 Haddns

182 tetrathionate broth 1U5u181 10 Uadans

\

o & & o w
vui 35°c ﬁ]unm 24 ¥1Tuauaz 48 ¥ Tuamuday

\

streak A2DE1IUUDMTUAN selective agar ( BS, XLD, SS, HE )**
Uui 35°C Wunat 24 ¥2714 ( SS, HE ) %350 48 92739 ( BS, XLD )

2

a da 4
wenriavedIalatifunaiu™*™* VU IMIT selective media

tutunalaeldomsuda Triple Sugar Iron ( TSI ) a2 Lysine Indole Motile Medium

Y

i1 linasouriy TSI agar 482 LIM medium

e

NATOUNTANALADUNY Salmonella antisera

2

ABUN

2

Salmonelia

2

nageumenuguazlfnsormani
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%ok
BS (Bismuth Sufite Agar)
XLD (Xylose Lysine Desoxycholate Agar)
SS (Salmonella Shigella Agar)
HE (Hektoen Enteric Agar)

sokok d A ¥ o y .
a. Salmonella spp.fufiauu BS dingdluthihmaniomouded neniailug metaltic

‘ 4 4 :
sheen ®WM3BgsOUNzUA1a
d - o
b. IaTafifufauu XLD szifluBuammiesuy uazligadidrogasanans
d ey L} o
c. Salmonella spp.nauy Ss Talatlez lifidt u uaziligadnsanans

é = 0’ =) -4
d. Salmonella spp.iuiauy HE Tnlafifidhluunuidion uazligadinsinang
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MANUIN A
& A |
mmsn'l‘ﬂummmvm
1. Potato Dextrose Agar (PDA)

] ) ¥
TudSalennlden Wuudn
nglae
u

d @
HInau
2. Nutrient Agar (NA)
Lab-Lemco powder
Yeast extract
Peptone
NacCl
Agar
&
Huinau
3. Brain Heart Infusion Agar (BHA)
Calf brain, infusion form
Beef heart, infusion form
Proteose peptone
Bacto-dextrose
NaCl
KoPO 4
Agar
o &
uinauy

pH74 102

200
20
15

200
250
10

25
12

n3u
N3y
N3y
ans

g Oy O3 09 gy O3 O° g»mmmmm
Y}

o)) ]
3
an
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MANUIN A

ilute AB. ueuAIY 10° WadneNaaans mau | spD
platel plate2
1:10 3 | 295 | 3 3 3 3 | 2.99317| 0.01674
1:10° 2523 | 2481 |2796 | 2928 | 2950 | 3 |278117| 022718
1:10° 2745 | 2526 |2373| 3 | 2950 | 3 |276717] 026805
1:10" 1920 | 1802 | 1491 | 2365 | 252 | 2213 | 2.05333| 0.38347
1:10° 1802 | 1595 | 1.596 | 1.643 | 1.561 | 1.535 | 1.622] 0.09543
1:10° 1776 | 1774 | 1.804 | 1.546 | 1.565 | 1.461 | 1.65433|0.14739
1:10’ 0554 | 0535 | 0581 | 0594 | 0.587 | 0599 | 0.575| 0.02513
|blank 0222 | 1383 | 0288 | 0052 | 0052 | 0.083 |0.34667| 0.51694
dilute AB. UOUAIIY 10° (Faddeinaans mds | SD
platel plate2
1:10 3 3 3 3 3 3 3 0
1:10° 2.866 | 2.812 | 2682 | 2866 | 2.879 | 2.886 | 2.83183| 0.07780
1:10° 2183 | 2495 | 225 | 2893 | 2735 | 286 |2.56933| 030772
1:10° 1356 | 1371 | 171 | 2209 | 2058 | 1955 | 1.7765| 0.35884
110 1406 | 1.408 | 1.483 | 1.081 | 1.068 | 1.095 | 1.25683| 0.19443
1:10° 1352 | 1315 | 1.409 | 0938 | 0962 | 0915 | 1.1485] 0.23264
1:10' 0425 | 0473 | 0463 | 0457 | 0.666 | 0.478 | 0.49367| 0.08645
blank 0299 | 065 |0.104| 0084 | 0097 | 0.09 |0.22067! 0.22588
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dilute AB. uouRiou 10 (¥addoliaaans wds | sp
platel plate2
1:10 3 3 3 3 3 3 3 0
1:10° 2708 | 2588 | 2511 | 283 | 2848 | 283 |271917| 0.14271
1:10° 2308 | 2261 | 2498 | 2708 | 2.775 | 2.721 | 2.54517| 0.22337
110" 1.189 | 1.15 | 1.247 | 1.647 | 1.442 | 1.412 | 1.34783| 0.18816
110 0867 | 0849 | 0616 | 063 | 0719 | 0.624 | 0.7175] 0.11519
1:10° 0723 | 0.701 | 0737 | 0559 | 0541 | 052 |0.63017] 0.1002
1:10 0315 | 0384 | 0286 | 0325 | 0.357 | 0.308 | 0.32917| 0.03553
blank 0.108 | 0.093 | 0.093 | 0.136 | 0.144 | 0.123 | 0.11617| 0.0217
dilute AB. ueuAY 10° vaddeliaaans mao | sD
platel plate2

1:10 2907 | 2517 |2785| 3 3 3 | 286817 0.19177
1:10° 2333 | 2238 | 2523 | 2523 | 2439 | 2441 | 241617} 0.11191
1:10° 1.853 | 1.884 | 1.87 | 2103 | 2.038 | 2.011 | 1.95983| 0.10436
1:10° 1.184 | 1269 | 1304 | 1.419 | 1.383 | 137 | 1.3215| 0.08673
1:10° 1.149 | 1283 | 1291 | 1394 | 1.374 | 1.347 | 1.30633| 0.08883
1:10° 1.116 | 1158 | 1.183 | 1.272 | 1.168 | 1.193 [ 1.18167| 0.05167
1:10' 1.145 | 1266 | 1260 [ 1318 | 1.283 | 1.304 | 1.26417| 0.06175
blank 1.084 | 1111 | 1061 [ 1.225 | 1.118 | 1.022 | 1.1035] 0.06908
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dilute AB. ueuANY 10 waddeiinaans wdy | sD
platel plate2
1:10 2028 | 3 3 | 2928 | 2921 | 2.943 | 2.95333| 0.03685
1:10° 2266 | 2321 |2367| 2315 | 2427 | 2337 | 233883 0.05433
1:10° 105 | 1081 | 1196 | 1.07 | 1149 | 1126 | 1.112| 0.05512
1:10° 037 | 037 [0401| 0447 | 0462 | 0482 | 0.422] 0.04832
1:10° 0373 | 0388 | 0417 | 0502 | 0408 | 0524 | 0.43533| 0.06247
1:10° 0269 | 028 |0274| 0296 | 0295 | 0339 |0.29217| 0.02542
1:10' 0243 | 0227 | 0250 | 0387 | 0312 | 0345 | 0.2955| 0.06305
blank 0.155 | 0154 | 0173 | 021 | 0217 | 0249 | 0.193( 0.03838
dilute AB. UBUAIIY 10 Ivaddetaaans mdo | SD
platel plate2

1:10 2703 | 2754 | 2785 | 2387 | 2284 | 278 | 2.6155| 022124
1:10° 202 | 1926 |2035| 1834 | 1742 | 2008 | 1.9425| 0.1349
1:10° 0.707 | 0702 | 0705 | 0.681 | 0737 | 0.815 | 0.7245| 0.04782
1:10° 0226 | 0219 | 0235 | 0288 | 0204 | 03 |026033|0.03742
1:10 0281 | 0286 | 0208 | 0362 | 0375 | 0.406 | 0.33467| 0.05302
1:10° 0.145 | 0148 |0.153 | 0.148 | 0179 | 0178 | 0.1585| 0.01571
1:10' 0.154 | 0167 | 0176 | 0266 | 0256 | 0247 | o0.211{ 0.05051
blank 0.084 | 0081 | 009 | 0.106 | 0.133 | 0.119 | 0.10367} 0.02012




51

dilute AB. uouAY 10’ vadneloaans wae | sD
platel plate2
1:10 2812 | 2907 {2796 | 2699 | 275 | 2.812 | 2796 0.0698
1:10° 2044 | 2256 | 2028 | 1.820 | 2.11 | 2.032 | 2.04983 0.13836
1:10° 0859 | 0932 | 0842 | 0.703 | 0.937 | 0.906 | 0.86317| 0.08734
1:10° 026 | 029 |0246| 0245 | 0357 | 03 0.283| 0.04279
1:10 0289 | 0351 | 0258 | 033 | 0437 | 033 | 0.3325| 0.06118
1:10° 0.178 | 0.192 | 0.169 | 0.152 | 0.178 | 0.179 | 0.17467 0.01332
1:10' 0.117 | 0203 [0.132 | 0202 | 0256 | 0.194 | 0.184] 0.05131
blank 0081 | 0.106 | 009 | 0.081 | 0.118 | 0.09 |0.09433| 0.01476
Manuamamasy sy
dilute AB. uouflou 10 wadneiaaans wds | sD
Suft 1 il 2

1:10 3 2959 | 3 3 3 3 | 299317 0.01674
1:10° 2523 | 2481 | 2796 | 2.635 | 2.78 | 2.425 |2.60667 0.15652
1:10° 2745 | 2526 | 2373 | 2.848 | 2.495 | 2.646 | 2.6055| 0.17464)
1:10' 1920 | 1.802 | 1.491 | 204 | 2043 | 1967 | 1.87867| 0.20954
110 1.802 | 1.595 | 1.596 | 1.595 | 1.478 | 1.116 | 1.53033| 0.22842
1:10° 1.776 | 1.774 | 1.804 | 0346 | 0.412 | 0.384 | 1.08267| 0.76936
1:10 0554 | 0535 | 0581 | 0267 | 0.207 | 0.254 |0.39967 0.17376
blank 0222 | 1383 | 0288 | 0.131 | 0.079 | 0.066 | 0.3615| 0.50766
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dilute AB. HOUAIY 10 1¥addeiiaaans wde | sp
Suit 1 $uil 2
1:10 3 3 3 | 2975 3 2951 |2.98767( 0.02056
1:10° 2.866 | 2.812 | 2682 | 2451 | 2.654 | 2.699 | 2.694] 0.14445
1:10° 2183 | 2495 | 225 | 2682 | 2.602 | 275 |2.49367| 0.23186
1:10° 1356 | 1371 | 1.71 | 1.868 | 2.145 | 2.025 | 1.74583| 0.33044
1:10° 1406 | 1.408 | 1.483 | 1.154 | 1.179 | 1.152 | 1.297| 0.15113
_1:106 1.352 | 1315 | 1.409 | 0.247 | 0235 | 0224 | 0.797] 0.61605
1:10 0425 | 0473 | 0463 | 0201 | 0221 | 0.232 |0.33583] 0.13045
blank 0299 | 0.65. | 0.104 | 0.265 | 0.054 | 0.057 | 0.23817| 0.22749
dilute AB. uouRiou 10’ (vadneNaaans wmde | sp
udi 1 Sufl 2

1:10 3 3 3 3 3 2735 | 2.95583| 0.10819
1:10° 27708 | 2588 | 2511 | 283 | 2708 | 2.154 | 2.58317| 0.23728
1:10’ 2308 | 2261 | 2498 | 2.565 | 2.389 | 2.556 | 2.4295 0.1295
1:10° 11890 | 1.15 | 1247 1.863 | 1.714 | 1.789 | 1.492 0.32983
1:10° 0.867 | 0.849 | 0.616 | 0.744 | 0.79 | 0.686 | 0.75867| 0.09667
1:10° 0.723 | 0701 | 0.737 | 0.159 | 0.155 | 0.138 | 0.4355| 0.31231
1:10' 0315 | 0384 | 0286 | 0167 | 0227 | 0.11 |0.24817| 0.10047
blank 0.108 | 0.093 | 0093 | 0043 | 0073 | 0.03 |0.07333| 0.0309
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dilute AB. ueURIIY 10° WradAelnaaNT mde | sp
$uit 1 $uft 2
1:10 2907 | 2517 | 2785 | 2886 | 2983 | 2.886 | 2.82733| 0.16466
1:10° 2333 | 2238 | 2523 | 2495 | 2371 | 2.654 | 2.43567| 0.15007
1:10° 1853 | 1884 | 1.87 | 231 | 2.284 | 2.463 | 2.11067] 0.27189
1:10° 1184 | 1269 | 1.304 | 1.131 | 1.136 | 1.033 | 1.17617| 0.09917
1:10° 1.149 | 1283 | 1291 | 0.523 | 0.504 | 0.438 | 0.86467| 0.41629
1:10° 1116 | 1158 | 1183 0092 | 01 | 01 |0.62483|0.57825
1:10 1145 | 1266 | 1269 02 | 0204 | 0164 | 0.708] 0.5701
blank 1084 | 1.111 | 1.061 | 0063 | 0057 | 0.051 |0.57117] 0.56348
dilute AB. ueUAIY 10° Ivaddoiiaaans wdv | sp
Sufi 1 $ui 2

1:10 2028 | 3 3 3 3 3 2.988| 0.02939
1:10° 2266 | 2321 | 2367 | 2.674 | 2.642 | 2541 | 2.4685| 0.17358
1:10° 105 | 1.081 | 1.196 | 219 | 2232 | 2279 | 1.67133| 0.61856
1:10° 037 | 037 0401 | 0809 | 0825 | 0.842 |0.60283| 0.24422
1:10 0373 | 0388 | 0417 | 0328 | 0339 | 0373 | 0.36967 0.03248
1:10° 0260 | 028 [0274| 011 | 014 | 011 [o0.19717] 0.08531
1:10° 0243 | 0227 | 0259 | 0142 | 0.14 | 0.157 |0.19467| 0.05422
blank 0.155 | 0154 | 0173 | 0055 | 0.054 | 0.076 |0.11117[ 0.05521
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dilute AB. ueuMiou 10° raddelndans mds | sD
Sud 1 $ufl 2
1:10 2703 | 2754 |2785| 2901 | 3 | 274 |282883| 0.13179
1:10° 202 | 1926 | 2035 | 2703 | 2735 | 2375 | 2.299| 0.35938
1:10° 0707 | 0702 |0705 | 192 | 19 | 1.852 | 129767 0.64998
1:10° 0226 | 0219 | 0235 | 0513 | 0.615 | 0.587 | 0.39917] 0.19195
1:10° 0281 | 0286 | 0208 | 0312 | 0307 | 0300 | 0.29883| 0.01286
1:10° 0.145 | 0148 | 0153 | 0.134 | 0119 | 0.101 | 0.13333| 0.01995
1:10' 0154 | 0167 | 0176 | 0132 | 015 | 0.143 | 0.15367] 0.01596
blank 0.084 | 0081 | 0.099 | 0.055 | 0.061 | 0.050 |0.07317] 0.01746
dilute AB. ueuMY 10° waddelaaans mds | sD
Suit 1 Sudl 2

1:10 2812 | 2907 | 2796 | 2975 | 3 3 2.915| 0.09261
1:10° 2044 | 2256 | 2028 | 2575 | 2735 | 2678 | 2.386 031775
1:10° 0859 | 0932 |o0842 | 1784 | 1832 | 1791 1.34| 0.50763
1:10° 026 | 029 |0246| 056 | 0571 | 0534 |0.41017| 0.15975
1:10° 0289 | 0351 | 0258 | 027 | 0324 | 0232 | 028733 0.04387
1:10° 0.178 | 0.192 | 0.169 | 0.098 | 0.091 | 0.089 |0.13617 0.0483
1:10' 0117 | 0203 | 0132 | 0118 | 0.149 | 0085 | 0.134] 0.03984
blank 0081 | 0.106 | 009 | 0.049 | 0.054 | 0.04 0.07| 0.02613
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MANUIN 3
doyadu
9/11/1994 1. sentivity of H74 and H73
H73 AB
Ag 10° 10’ 10° 10° 10* 10° 10° 10

0.913 1.032 0.437 0398 0.682 0581 0.219 0.309 0.169 0.186 0274 0235 1:10
0.594 0.686 0.364 0323 0245 0246 0.172 0.214 0.118 0209 0232 (G.18 1:100
0512 0.526 0.263 0238 0.163 0.166 0.137 0.189 0.122 0.188 0.175 0.145 1:1000
0.457 0.592 0.215 0179 0.112 0128 0091 0.119 0064 0121 0.143 0097 1:1000
0.366 0.345 0.7 0271 0265 0282 023 0.287 0.176 0274 0272 0233 1:10000
0.063 0.109 0.077 0.085 0.066 0078 0.059 0.064 0052 0055 0056 005 1:000000
0.202 0.154 0.214 0165 023 0.18 0.15 0.183 0.107 0.189 0.192 0.179 Blank

0285 0289 0151 029 0137 0.155 0.125 0131 008 0.117 0.07 0.128 NS.
H74 AB
Ag 10* 10’ 10° 10° 10* 10° 10° 10

1.381 1.387 0.746 0743 0473 0539 0.247 0.284 0.188 0234 0316 0256 1:10

1344 1373 0649 0553 0248 028 0197 0257 0155 023 0262 0197 1:100

1283 1267 0623 0573 0276 028 0189 025 0151 0207 0238 0.191 1:1000

0951 0871 0365 0352 0155 015 0098 0142 0071 0124 0132 0109 1:1000

0524 0532 0388 0342 0269 0301 0222 0293 0182 0264 027 0226 1:10000

0.164  0.175 0.102 0119 0079 0079 0063 0084 0052 007 0057 0061 1:000000

0236  0.198 0212 0.171 0176 0.177 0145 0198 0103 0188 0192 0.166 Blank

0681  0.691 0396 0366 0318 0275 0215 0196 0131 0228 0225 03 NS.
27/12/94 2. Formain & no Formalin of H74

no Formalin AB.

Ag 10° 10° 10’ 100 10° 100 10 10° 10' 10’

2686 2812 2599 2373 1536 2145 1241 1013 0895 1016 0853 0.886 1:10

2.582 2721 2.708 274 1075 0952 0818 0.644 0567 0632 0458 0.698 1:100
2498 2.363 2.255 1.78 0551 039 0.356 0.364 0277 0324 0109 026 1:1000
2073 1.715 1.75 1.315 0583 0433 0.375 0.349 0255 0264 0257 0.16 1:1000
2.103 L7717 1.489 0554 0352 0353 0271 0416 0324 0325 0267 0229 1:00000
0.373 0.293 0.211 0241 0063 0077 0052 0.549 0.181 0041 0032 0.048 1:000000
0.501 0.165 0.229 0.128 0.159 0.169 0.149 0.303 0176 0166 0.166 0.142 Blank
1.735 1.651 0972 0453 0279 0261 0238 0.363 0314 0272 0266 0246 NS.



Formalin

Ag

27/12/%4

H74

Day

Day

10 10 10
2.463 2.735 2.695
2.001 2.503 2.294
2.324 2.14 2.256
2.191 2.203 1.879
1.496 1.644 2.019
0.28 0.251 0.134

0.2 0.12 0.207
1415 0.923 0.657
3.titer of H73 and H74
1.656 1.696 1.785
0.632 0.693 0.826
0.331 0.26 0519
0.102 0.386 0.163
0.303 0.236 1.118
0.301 0.393 0.262
0422 0.353 0472
0.432 0.337 0.344
2.658 2.65 2.398

1.52 1.376 1.744
0422 0.403 0.549
0.222 0.191 0.278
0.367 0.208 0.465
0.245 0.218 0.223
0.483 0.364 0438
0.249 0.305 0.328

10
2.103
1.83
1.496
1.141
0.732
1.114
0.137
0.371

1.766
0.747
0.068
0.153
0.261
0439
0423
0.374

2.638
1.648
0.512
0.267
0.389
0.242
0.363
0.254

56

10
1.295
0.897
0.833
0.612
0.345
0.162
0.189
0.584

2.526
2.004
0.949
0.282
0.28
0.333
0.404
0.359

274
2721
1.315
0.39
0319
0.212
0421
0.289

10
1.292
0.861
0.369
0.489
0.341
0.093
0.199
0.319

2.249

0.967

0.76
0.335
0.262
0.426
0.375

277
1.439
1.277
0.351
0452
0.205

041
0.227

10
1.23
0.788
0437
0.253
042
0.277
0.152
0.32

10
2429
2.067
2.156
0.721
0.301
0.242
0.334
0.381

10
2.735
2.246
2.124

0.67
0.356
0.264
0.373
0.252

1.229
0.822
0.358
0.398
1.126
0.248
0.451
0.381

2.305
2.324
1.886
0382
0.53
0.278
0.485
0.749

2.599
2.339
2.068
0.704
0.495
0.212
0422
0.245

10

1.143
0.696
0.228
0.226
0.227
0.265
0.828
0.333

2461
2.184
2316
1.368
0.407
2.35
0.312
0.357

2.796
2.466
25
1.466
0.491
0.261
0.332
0.206

10
1.155
0.723
0.298
0.236
0.362
0.053
1.207
0.267

13
2717
2.286
2.128
1.178
0.463

0.27
0.926
0.378

13
2.886
2466

27
1.584
0.614
0.246
0.437
0.243

1.127
0.74
0.263
0.26
0.346
2.333
0.744
0.373

2.686
2444
2.642
1.355
0.488
0.24
0.326
0.377

2.686
2.848
242
142
0.607
0.259
0.464
0.297

10
1.147
0.554
0.213
0.178
0.239
0412
0.166

277
2.623
2.569
1.385
1.117

0.1

0.29

0.239

2.365

217

145
0.637

0.29
0.468
0.259

1:10
1:100
1:1000
1:1000
1:10000
1:100000
Blank
NS.

1:10
1:100
1:1000
1:10000
1:100000
Blank
Blank
Blank

1:10
1:100
1:1000
1:10000
1:100000
Blank
Blank
Blank



H73 and H74

Day 20(73)
2.381 2.646
2.101 1.672
2.335 2.371
2.006 1.924
0.865 0.672
0.198 0.112
0.409 0.218
0.151 0.103

13/1/95

4.and6. Reaction with Salmonella typhimurium (5292 and $96),data precistion

28(73)
2385 2253
2407 1948
2.152  2.609
2.144 1515
15499 1816

0.1 0.159
0464 0.8
0.104 0098

*Salmonella typhimurinm(boot)=plate1,2,3, 4,5,6.1

Salmonella typhimurium(S96)=plate 3.2,7
Salmonella typhimurium(s292)=plate6.2,8

platel
Ag.

plate2

o.f.
2.6356
2.848

2.04
1.696
0.346
0.267
0.131

o.f.
2.674
219
0.809
0.328
0.11
0.142
0.056

10
o.f.
2.78
2.496
2.043
1.478
0.412
0.207
0,079

10
of.
2.642
2.282
0.825
0.339
0.14
0.14
0.054

of.
2.426
2.646
1.9687
1118
0.384
0.254
0.086

of.
2.541
2.279
0.842
0.378

0.11
0157
0.076

2.976
2.451
2.682
1.868
1.164
0.247
0.201
0.265

2.991
2.703
1.92
0.513
0.312
0.134
0.132
0.066

57

41(73)
2498 265
1.862 2.077
206 1.762
1284 1.707
0612 0.644
0.122 025
0374 0422
0.099 0.097

HUW M9

10
o.f.
2.654
2.602
2145
1179
0.235
0.221
0.054

10
of.
2.735
1.9
0.615
0.307
0.119
0.16
0.081

2.961
2.699
2.76
2.0256
1162
0.224
0.232
0.067

2.74
2.376
1.862
0.587
0.309
0.101
0.143
0.0598

55(73)
2333 2.609
2.201 2.708
278 2.726
1.772 1.692
0.634 0.649
0.263 0.265
0.341 0.408
0.258 0.216

of. =

of,
2.83
2.665
1.868
0.744
0.1569
0.187
0.043

2.976
2.576
1,784
0.56
0.27
0.098
0.118
0.049

over flow

10
of.
2.708
2.389
1.714
0.79
0.166
0.227
0.073

10
of.
2.735
1.832
0.671
0.324
0.091
0.149
0.054

41(74)
2.726 267
2.137 2.535
2.658 252
1.818 2011
0.648 0.708
0.281 0.29
0.295 0.398
0.196  0.259

2,736 2.886

2164 2495

2.666 281

1.789 1181

0.686 0.523

0138 0.092
0.11 0.2
0.03 0.063

of. of.

2,678 2.809

1,791 1.949

0.584¢ 066

0232 0338

0.089 0.094

0.085 0.259
0.04 0.08

55(74)

2.654
2592
1.969
1.496
0.746
0.239
0.406
0.256

10
2.983
2.371
2.284
1136
0.504

0.1
0.204
0.067

10
o.f.
2.599
1.966
0.837
0.318
0.092
0.156
0.054

2.526
2.115
1.968
1.795
0.645
0.298
0.428
0.278

2.886
2.664
2.463
1.083
0.438
01
0.164
0.051

of.
2.686
1.884
0.613
0.287
0,091
0.14

0.083

1:10000
1:100000
Blank
Blank
Blank

110
1.100
1:1000
1:10000
1100000
1:1000000
1:10000000
blank

10
1100
1:1000
1.10000
1:100000
1:1000000
110000000
blank



plate3

plated

plateb

of.
2.489
1.778
0.581
0.345
0.098
0.188
0.128

of.
2.866
2.914

2.6
1246

0.3
0.181
0.078

2.79
2.439
1.809
0.663
0.338
0.078
0.146
0.034

10
2.928
2.498
1.727
0.669
0.396
0.086
0.2938

0.11

10
of.
2.886
of.
2.308
1.348
0.298
0.176
0.059

10
2.812
2.606

1.94
0.703
0.338
0.064
0.127
0.033

S. typhimurium
2.848 of.
2.83 2471
1.777 1.698
0.598 0.515
0.369 0.342
0.078 0.077
0181 0168
0124 0.115
of. of.
2.848 2.866
2.76 2.967
2441 211
1356 1.049
0.3 0.282
0196 0.151
1.081 0.04
2,951 2886
2.703 2.627
2.006 1.679
0.742 0.514
0381 0.338
0.077 0.081
0.176 0.149
0.038 0.039

58

10°

of,
2.681
1.719
0.652
0.349
0.077
0.187
0.091

10
of.
2.745
2.879
1.974
1,019
2.249
0.167
0.049

10
2.866
2.69
1.626
0.632
0.332
0.087
0.167
0.044

2.79
2.369
1.674
0.5666

0.37
0.131
0.208
0.095

of.
2.658
2.878
2.051
1.004
021
0.168
0.052

2.868
2.608
1.688
0.589
0.341
0.059
0.166
0.026

of,
2.249
1.446
0.857
0.299
0.104
0.178
0.147

of.
2.796
2.014
1.828
0.644
0.149
0.154
0.047

2.79
2.556
1.666
0.499
0.299
0,059
0.146
0.032

10°

of.
2.495
1.481
0.392
0.347
0.066
0.27
0.069

10
of,
2.692
2.708
1.802
0.679
0.141
0.21
0.104

10
2.848
2.635
1.694
0.523
0.443
0.057
0.187
0.043

S98
10’

1.9 2,907
2,688 2.585
1.807 1716
0417 0.514

0.25 0.362
0.054 0.068
0.089 0.203
0.051 0.089

of. of.
2,708 2.812
2,798 2.631
1,799 1.068
0.576 0.401
0138 0.104
0.085 0.168
0.033 0.062
2,726 2.866
2482 24895
1.481 1.57
0471 0.52
0.256 0.362
0.049 0.061
0.091 0.188
0,018 0.05

10
2.866
2.308
1.726
0.549
0.366
0.101
0.216
0.082

10
of.
2.78
2.466
0.984
0.418
0.098
01561
0.039

10’
2.76
2271
1.642
0.536
0377
0.085
0188
0.058

2.717
2.432
1.721
0.776
0.318
0.089
0.158
0.077

of.
2.848
2482
0.954
0.348
0.099
0122
0.04

2.389
2.332
1.627
0.509
0.309
0.087
0.167
0.044

110
1100
1:1000
1:10000
1:100000
1:1000000
1:10000000
blank

110
1.100
1.1000
110000
1100000
1.1000000
110000000
blank

110
1100
1:1000
1:10000
1:100000
1:1000000
1:10000000
blank



plate8

of.
2.629
1311
0.561
0.269
0.091
0119
0.038

plate7
(s96)

of.
2.377
1233
0.392
0.258
0.074
0.13

0.062

plate8 =(S292)
Ag.
2,726
2434
1,786
0.648
0.336
0.078
0.149
0.038

10
of.
2.62
1.814
0.675
0.269
0.084
0116
0.086

10
of.
2,538
1.343
0.425
0.239
0.084
0.117
0.047

10
2.812
2.322
1.724
0.662
0.319
0.088
0.128
0.037

S. typhimurium
2.951 2.928
2,456 2.495
1.706  1.749
0.583 0.543
0313 0295
0.085 0.09
0127 0.106
0.042 0.045
10°

o.f. of,
2.609 2.532
1.341 1.479
0449 0.447
0284 0279
0.089 0.082
0168 0.135
0.06 0.077

10°

2.848  2.83
23456 2.394
1569 1421

05 0479
0.346 0.336
0.072  0.08
0188 0.154
0.042 0.044

59

10
o.f.
2.578
1.801
0.562
0.297
0.095
0.128
0.056

10
of.
2.514
1468
0.474
0.267
0.091
0.156
0.056

10
2.83
2.387
1.611
0.48
0.326
0.085
0.182
0.071

of.
2.578
1.744
0.652
0.3256
0.095
0.151
0.049

2.864
2.66
148

0.463

0.291

0.092

0.187

0.063

2.712
24
1.683
0.478

- 0.858

0.07
0.181
0.063

of.
2.627
2.461
1,064
0.362
0.108
0.138
0.048

of.
2.517
141
0.436
0.257
0.674
0.181
0.043

2.79
2.284
1.428
0.426
0.281
0.078
0.163
0.042

10
of.
2.666
2.511
1.084
0.41
0.126
0.164
0.056

10
of.
2.62
1.452
0477
0.305
0.083
0173
0.0687

10
2.796
2.429
1.427

0.63
0.364
0.068
0.198
0.061

5292
10°
o.f, of.
2,662 2.735
2528 2.481
1.083 1128
0.377 0.465
0.094 0104
0.094 0.153
003 0115
10°
o.f, of.
2492 2517
1.318 1.428
0.434 0.481
0215 0.302
0.287 0.088
0102 0177
0.047 0.078
10°
2785 2.798
2.363 2.289
138 1444
039 0486
023 0341
0241 0.078
0161 0201
0.025 0318

10’

2.961
2.67
2.398
0.963
0.409
0.092
0.168
0.065

10
2.836
2121
1169
0.392

038
0.126
0.169
0.064

10
2.764
2.324

142
0.442
0.346

0.07

02
0.404

of.

2.67
2.461
0.974
0.368
0.096
0148

016

2.666
2.281
0.879
0.348
0.289
0.18
0.154
0.059

2.635
2.166
122
0.36
0.282
0.067
0.162
0311

110
1:100
1:1000
110000
1:100000
1:1000000
110000000
blank

110
1100
1:1000
1:10000
1100000
131000000
1:10000000
blank

110
1100
1:1000
1.10000
1:100000
1:1000000
1:10000000
blank



14/1/06  4.and6. Reaction with Salmonella typhimurium (S292 andS96),data  precistion

*Salmonella typhimurinm(boot)=plate1,2,3, 4,5,6.1
Salmonella typhimurium(S96)=plate 3.2,7
Salmonella typhimurium(s292)=plate6.2,8

platel
Ag. 10’ 10°
of. 2.959 of. of. of.

2523 2481 2796 2866 2812
2745 2526 2373 2183 2495
1920 1802 1491 1356 1371
1802 1595 1596 1406 1.408
1776 1774 1804 1352 1315
0554 0535 0581 0425 0473
0222 1383 0288 0299 065

plate2

Ag. 10° 10*
2928  of. of 2703 2754
2266 2321 2367 202 1926
105 1081 1196 0707 0.702
037 037 0401 0226 0219
0373 0388 0417 0281 0.286
0269 028 0274 0.145 0148
0243 0227 0259 0.154 0.167
0.155 0154 0.173 0084 0081

plate3 S. typhimurium

Ag. 10 10°

2812 2.848 2383 2578 2578
2.284 2.234 2.306 1706 1.709
0.88 0.878 0.876 0526 0.574
0.345 0.275 0.368 0211 0.213
0.363 0.365 04 0343 0.342
0.187 0.175 0.181 0.126 0.124
0.232 0.211 0.255 0.194 0.208
0.113 0.12 0.115 0091 0.07

of.
2.682
225

1.71
1.483
1.409
0.463
0.104

2785
2,035
0.705
0.235
0.298
0.153
0.176
0.099

2.602
1.9
0.582
0.227
0.393
0.132
0.23
0.084

of.
2.708
2.308
1.189
0.867
0.723
0.315
0.108

23812
2.044
0.859

0.26
0.289
0.178
0.117
0.081

2.848
2.62
1.169
0.22
0.284
0.115
0.14
0.033

10
of.
2.588
2.261
1.15
0.849
0.701
0.384
0.093

10
2.907
2.256
0.932

0.29
0.351
0.192
0.203
0.106

10

of.
2.62
1.299
0.265
0.365
0.108
0.196
0.037

of.
2.511
2.498
1.247
0.616
0.737
0.286
0.093

2.796
2.028
0.842
0.246
0.258
0.169
0.132
0.09

S96
10

of.
2.547
1.113
0.268
0.289
0.149
0.157
0.063

2.907
2.333
1.853
1.184
1.149
1.116
1.145
1.084

2.78
2.074
0.796
0.259
0316
0.162
0.203
0.087

2951
2498
1.207
0.346
0.408
0.178
0.256
0.111

10
2.517
2.238
1.884
1.269
1.283
1.158
1.266
1111

10
2383
2.178
0.837
0.261
0.323
0.172
0.186
0.076

10
2.745
2.187
1.007
0.404
0.424
0.183

0.29
0.127

2.785
2523
1.87
1.304
1.291
1.183
1.269
1.061

2.78
2.08
0.807
0.226
0.245
0.138
0.15
0.087

2.735
2333
1.12
0314
0.393
0.221
0.256
0.144

1:10
1:100
1:1000
1:10000
1:100000
1:1000000
1:10000000
blank

1:10
1:100
1:1000
1:10000
1:100000
1:1000000
1:10000000
blank

1:10
1:100
1:1000
1:10000
1:100000
1:1000000
1:10000000
blank



plated
Ag.

plate$
Ag.

plate6
Ag.

of.
2928

of.
2.365
1.643
1.546
0.594
0.052

2928
2.315
1.07
0.447
0.502
0.296
0.387
0.21

2.886
2.187
0.845
0.29

0.349
0.223
0.163
0.101

10
of.
2.959
2.959
252
1.561
1.565
0.587
0.052

10
2.921
2427
1.149
0462
0.408
0.295
0.312
0.217

10
2991
2.232
0.806
0.306
0.328
0.198
0.166
0.121

of. of.

of. 2.866

of. 2.893
2213 2.209
1.535 1.081
1.461 0.938
0.599 0.457
0.083 0.084
2943 2.387
2.337 1.834
1.126 0.681
0.482 0.288
0.524 0.362
0.339 0.148
0.345 0.266
0.249 0.106
S. typhimurium
2.866 2.606
2.226 1.591
0.641 0.562
0.293 0.219
0.349 0.321
0.214 0.196
0.169 0.162
0.101 0.07

61

10
of.
2.879
2735
2.058
1.068
0.962
0.666
0.097

10
2.284
1.742
0.737
0.294
0.375
0.179
0.256
0.133

10
2.609
1.67
0.566
0.212
0.291
0.148
0.137
0.081

of.
2.886
2.86
1.955
1.095
0915
0478
0.09

2.78
2.098
03815

03
0.406
0.178
0.247
0.119

2.553
1.667
0.673
0.241
0.332
0.181
0.162
0.09

of.
2383
2.708
1.647
0.63
0.559
0.325
0.136

2.699
1.829
0.703
0.245

0.33
0.152
0.202
0.081

of.

283
2.243
0.791
0.468
0.334
0.126
0.022

10
of.
2.848
2.775
1442
0.719
0.541
0.357
0.144

10
275
2.11

0.937
0.357
0.437
0.178
0.256
0.118

10
of.
2721
2.377
0.697
0.464
0313
0.123
0.033

of. of.
2.83 2.523
2721 2.103
1412 1419
0.624 1.394
0.52 1.272
0.308 1.318
0.123 1.225

|

2812 2449
2.032 1.983
0906 0.798

03 0.338
033 0.398
0.179  0.176
0.194 0.262
0.09 0.208

5292
10°

of. of.
2.627 2879
2359 2407
0709 0.722
0486 0.542
0392 0.378
0.174 0219
0.095 0.122

10
of.
2439
2.038
1.383
1.374
1.168
1.283
1.118

10
2.836
2.098
0.844
0.352
0434
0.182
0.288
0.108

10

of.
2.759
1.729
0.575
0.513
0.357
0.27
0.179

of.
2441
2011

1.37

1.193
1.304
1.022

29
2.192
0.863
0.307
0.372
0.171
0.244
0.112

of.
2.699
1.598
0534
0448
0.337
0.246
0.18

1:10

1:1000
1:10000
1:100000
1:1000000
1:10000000
blank

1:10
1:100
1:1000
1:10000
1:100000
1:1000000
1:10000000
blank

1:10
1:100
1:1000
1:10000
1:100000
1:1000000
1:10000000
blank



plate7(S96)

Ag.

Ag.

2.967
2.077
0.879
0.322
0416
0.211
0.204
0.16

plate8 =(5292)

2.599
1.975
0.806
0.358
0.333
0.254
0.264
0.154

15-Jan-95

platel

platel
Ag.

+2.1=E.coli

0.139
0.154
0.162
0.121
0.286
0.062
0.306
0.085

10 10
2907 2866
2167 2,085
0857 0886
0318 0342
0396 0438
0.196 0208
0238 0323
0.138 0147

10° 10°
2599 2484
1928 1681
0721 0715
0351 0423
0337 0446
0242 0347
0245 0382
0.15 0287

plate3+2.2=Bacillus

10°
0168  0.136
0.158  0.196
0161  0.197
0.124 0155
0277 0346
005 0066
0238 0325
0.103  0.101

2951
2.223
0912
0.315
0424
0.188
0.277
0.142

2.506
1.686
0.734
0.394
0.446
0.348
0.366
0.286

62

10
2.674
2.016
0.782
0.345
0.446
0.235
0.263
0.176

10
2.349
1.513
0.543
0.251
0.303
0.185
0.241
0.139

2.848
2.018
0.805
0.377
048
0.255
0.55
0.18

2.333
1.477
0.525
0.261
0.315
0.208
0.241
0.137

2.666
1.793
0.807
0.499
0.649
0.428
0.501
0.384

2.199
1.349
0.579
0.342
0.429
0.333
0.359
0.281

plate 4+5.1=pseudomonas

10
0.131
0.171
0.206
0.123
0.311
0.055
0.253
0.077

0.114
0.166
0.169
0.128
0.31

0.044
0.264
0.073

10
0.123
0.168

0.16
0.126
0218
0.055
0.283
0.075

0.122
0.156
0.149
0.105
0.269
0.062
0.206
0.061

10 10
2.73 283 2824
1909 2041 2143
0874 0898 0962
0631 0389 043
0688 0382 0526
0425 0261 0292
0548 0291 0381
041 0201 0283
10’ 10°
2.16 25 2514
1373 1698  1.664
058 0645 0.693
129 0266 0341
043 0268 0393
0299 0222 0288
0387 0196 0292
0284 0146 0.173
plate6+5.2=Staphilococcus
10° 10°
0147 0122 0.8
0212 016 025
02 0168 0261
0.152 0128 0229
0349 0266 0389
0058  0.107 0.21
0319 0173 0307
0088 0113 0.6

10

2.86
2.144
1.174
0.687
0.736
0.534
0.585
042

10
2.595
1.757
0.724
0.307

0.36
0.216
0.269
0.156

0.156
0.229
0.169
0.153
0313
0.061
0.248
0.067

2.848
1.967
1.18
0.687
0.697
0.525
0.62
0.494

2.514
1.678
0.663
0.283
0338
0.211
0.239
0.148

10
0.141
0.151
0.193
0.111
0.254

0.06
0.203
0.071

1:10
1:100
1:1000
1:10000
1:100000
1:1000000
1:10000000
blank

1:10
1:100
1:1000
1:10000
1:100000
1:1000000
1:10000060

1:10
1:100
1:1000
1:10000
1:100000
1:100000
1:1000000
blank



plate2
Ag.

plate3
Ag.

plate4
Ag.

0.383
0.296
0.127
0.079
0.183
0.058
0.119
0.036

0.109
0.343
0.113
0.092
0.165
0.045
0.136
0.033

0.106
0.129
0.118
0.073
0.168
0.044
0.123
0.023

10
0.409
0.294
0.146
0.064
0.216
0.059
0.125
0.034

10
0.123
0.138

0.12
0.088
0.222
0.055
0.136

0.04

10
0.109
0.127
0.119
0.084
0.203
0.053
0.116
0.037

E.coli

10!
0.143  0.112
0177  0.153
0141 011
0114 0081
0257 0217
0054 0044
0171 012
0042 0035

10°
0.154  0.141
0193  0.169
0.144  0.131
0117 0085
0257 0235
0055 005
0182  0.136
007 0039

10’
0141  0.126
0171 015
0122  0.29
0105 0076
0241 0213
0051  0.043
0167  0.121
0035  0.026

63

0.099
0.138
0.114
0.09

0.228
0.046
0.15

0.047

0.12
0.159
0.117
0.092
0.235
0.053
0.161
0.044

0.117
0.16
0.131
0.087
0.23
0.049
0.166
0.038

10
0.106
0.15
0.118
0.089
0.24
0.043
0.142
0.039

10
0.52
0.173
0.128
0.092
0.243
0.052
0.149
0.049

10
0.111
0.159
0.133
0.096
0.242
0.047
0.149
0.039

0.215
0.179
0.119
0.083
0.212
0.056
0.13
0.035

0.123
0.151
0.13
0.079
0.218
0.052
0.145
0.033

0.123
0.14
0.121
0.079
0.21
0.082
0.128
0.034

10
0.232
0.241
0.174
0.125
0.275
0.049
0.191
0.047

10
0.157
0.199
0.164
0.119
0.307
0.057
0.198
0.151

10
0.154
0.196
0.178
0.123
0.275
0.051
0.192
0.048

Bacillus
10°
0061  0.141
008  0.179
0071  0.156
0044 0112
0142 024
0038 0039
0065  0.17
0009 0044
10°
0077  0.163
0229  57*
0094  0.166
0034 0126
0146 0253
0044 0051
0139  0.195
0049 0131
10*
0378 0462
0342 0525
0434 0489
0401 0453
0515 0611
0399 0421
0394 0551
0288 0401

0.142
0.206
0.162
0.112
0.245
0.05
0.159
0.047

0.169
0.235
0.246
0.13
1.078*
0.033
0.191
0.046

0.174
0.246
0.197
0.154
0319
0.093
0.231
0.084

0.128
0.151
0.13
0.092
0.205
0.045
0.137
0.038

10
0.175
0.196
0.157
0.098
0.214
0.104
0.149
0.059

10
0.173
0.193
0.177
0.125
0.248
0.086
0.174

008

1:10
1:100
1:1000
1:10000
1:100000
1:100000
1:1000000
blank

1:10
1:100
1:1000
1:10000
1:100000
1:100000
1:1000000
blank

1:10
1:100
1:1000
1:10000
1:100000
1:100000
1:1000000
blank



plate5
Ag.

plate6
Ag.

0.1
0.148
0.123
0.075

0.21
0.055
0.105
0.035

0.165
0.195
0.197
0.097
0.229
0.075
0.15
0.049

10
0.11
0.134
0.129
0.083
0.21
0.055
0.13
0.043

10
0.192
0.208
0.208
0.122
0.253
0.082
0.163

0.06

Pseudomonas
10'
0.147 0.143
0.189 0.146
0.156 0.137
0.114 0.082
0.234 0.213
0.045 0.038
0.175 0.128
0.031 0.037
10’
0.229 0.245
0.297 0.275
0.265 0.27
0.172 0.137
0.312 0.275
0.111 0.097
0.214 0.167
0.073 0.055

0.146
0.167
0.143
0.093
0.225
0.046
0.112
0.038

0.162
0.195
0.192
0.115
0.256

0.069

0.179
0.054

10
0.143
0.162
0.145
0.099
0.235
0.043
0.139
0.048

10
0.172
0.195
0.188
0.116
0.263
0.067
0.162
0.051

0.133
0.151
0.138
0.085
0.2
0.049
0.129
0.036

0.148
0.16
0.159
0.087
0.218
0.061
0.145
0.039

10

0.167
0.22
0.178
0.105
0.289
0.042
0.192
0.041

10
0.158
0.22
0.216
0.128
0.282
0.057
0.198
0.05

Staphilococcus
10'
0.079 0.175
0.084 0.192
0.09 0.169
0.045 0.123
0.149 0.239
0.035 0.054
0.075 0.168
0.015 0.042
10
0.097 0.194
0.1 0.218
0.12 0.196
0.047 0.12
0.148 0.257
0.031 d.MS
0.076 0.19
0.01 0.052

0.162
0.225
0.175
0.117
0.252
0.052
0.168
0.04

0.162
0.218
0.189
0.131
0.27
0.05
0.17
0.051

10
0.148
0.176
0.148
0.098
0.217
0.042
0.147
0.046

10
0.145
0.169
1.64
0.104
0.222
0.039
0.148
0.047

1:10

1:1000
1:10000
1:100000
1:100000
1:1000000
blank

1:10
1:100
1:1000
1:10000
1:100000
1:100000
1:1000000
blank
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